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STRESZCZENIE

.
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.

: HCV, boceprevir, telaprevir, mutanty lekooporne

-

,

-

-

-

i wczesnej odpowiedzi wirusowej (ERV) (4). Tylko 

-



Nr 3

przeciw HCV.

-

-

de novo podczas 

-

quasispecies

-

-

-

pem 1 uprzednio nieleczonych.

-

-

-

-

stawu Versant HCV Genotype LiPa Assay (Siemens, 

przy wykorzystaniu kolumn wirowniczych (High Pure 

Viral Nucleic Acid Kit, Roche, Szwajcaria). RT-PCR 

-

oC przez 30 min, denaturacja w 94o

oC przez 15 sek., 55oC 30 sek. 
o oC. 

Amplifikacja i sekwencjonowanie regionu NS3 HCV 

-

Bartels DJ 

i wsp.

-

oC przez 10 

sek., 50oC przez 5 sek. i 60oC przez 55 sek. Sekwen-

sekwencje przeanalizowano programem SeqScape 

WYNIKI

Sekwencjonowanie populacyjne regionu NS3 

-

-

-

-

-



Nr 3

DYSKUSJA

-

-

-

de novo 

HCV genotypem 1 .

-

-

-

Vicenti i wsp. -

geograficznym.

naturalnie opornych na leki jest czynnikiem ryzyka 

kumulowaniu mutacji. 

-

z niepowodzeniem wirusowym tym samym zestawem 

-

(non-responders), z nawrotem 

wiremii po leczeniu (relapsers

-

HCV (14). 

PODSUMOWANIE I WNIOSKI

-

uprzednio nieleczonych.

 Mutanty HCV oporne na BOC i TPV wykryto w 14% 

-

-

: 
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